
CAS SciFindern オンライン講習会
（配列検索）

• 核酸・ペプチド・タンパク質の登録

• 検索⽅針と検索⽅法
 Substances 検索
 構造検索
 配列検索 - Biosequences

• 同主鎖の配列の検索

本⽇の内容
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• 核酸 : 塩基配列 9 以上

核酸の登録

レコード例
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Image Not Available

配列⻑
化学物質名

CAS RN®

核酸タイプと数

関連情報のリンク

核酸の登録
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特徴表

配列

化学物質名

特許情報
(特許番号と記載位置)



• ペプチド・タンパク質 :アミノ酸残基 4 以上

ペプチド・タンパク質の登録
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化学物質名
分⼦式

CAS RN®

⽔素以外の元素数が 252 以下
で構造が特定されている場合
には構造図が収録される．

関連情報のリンク

構造図

ペプチド・タンパク質の登録
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配列

特徴表

特許情報
(特許番号と記載位置)

配列⻑

同主鎖の配列の
検索



• ⼀つでも配列が異なれば，別物質として収録
される
 化学修飾された配列
 側鎖の置換基の異なる配列
 同位体で置換された配列

• GenBank 由来の配列は，1 GenBank 番号に
つき 1 レコードとして収録される
 ⽂献・特許由来の配列と同じ場合は，⼀つのレコ

ードにまとまる

核酸・ペプチド・タンパク質の登録
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検索⽅針

7

化学物質名称，CAS RN®，
GenBank 番号のいずれかが
わかっている

配列の⽔素以外の構成元素数
が 252 以下である

配列の⼀部が分かっている

構造の⼀部が
分かっている

Substances

Biosequences

構造検索

No

No No

Yes

Yes

Yes

Yes



• 化学物質名称や CAS RN®，GenBank 番号
は Substances で検索する

Substances 検索
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GABAA receptor GABRA1 (human brain)

1448554-62-8

化学物質名称

CAS RN®

GenBank 番号 AAH30696 を検索する

検索例

オートサジェスト機能で
表⽰される “GenBank”

から始まる番号を選択する

AAH30696



• ⽔素以外の元素数が 252 以下で構造が特定
されている配列は構造検索が可能
 9 塩基以上の核酸の場合，⽔素以外の元素数が

252 以下であっても検索できないことがある

構造検索
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• 得られた回答が多い場合，Substance Class
で限定すると回答を確認しやすい
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構造検索

核酸

ペプチド・
タンパク質



下記の構造を持つタンパク質を検索する

検索例
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• 配列を使った検索は Biosequnces で⾏う
 BLAST, CDR, Motif の3 つの検索プログラムを

利⽤できる

• Biosequences では，5 億 8,000 万件以上
の配列を検索できる
 CAS が独⾃のルールに従って収集した配列
 7 つの主要特許発⾏機関の特許から抽出した配列

(WIPO, EPO, ⽶国，カナダ，⽇本，韓国，中国)

配列検索 - Biosequences

CAS RN® を持たない配列が
ヒットする場合もある

NCBI 由来の配列
を追加︕



• 局所的に類似した配列を⾼速で検索する
プログラム
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Biosequences - BLAST 配列検索

配列質問式

回答配列

類似領域

NCBI の BLAST (Basic Local Alignment Search Tool) による検索

• 抗体と T 細胞受容体の CDR を指定して
検索するプログラム
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Biosequences - CDR 配列検索

CDR (相補性決定領域)
・抗原に特異的で重要な部分

あらかじめ，検索対象を抗体や
T 細胞受容体といった CDR を
持つ配列に限定している
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• DNA，RNA，タンパク質中の短いパターン
配列を検索するプログラム

Biosequences - Motif 配列検索

配列 A

配列 D

配列 B

配列 C

Motif
・ある⼀定の機能を持つと期待される

特徴的な共通の配列や構造
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参考 - 計算値の説明

配列質問式 : 10
(Query)

回答配列 : 11
(Subject)

QQLLVVEEGG

QQLLVVEEIG S

項⽬ 内容 上記の例
Alignment Identity %
(Sequence Identity%) 

⼀致したコード ÷ 類似領域 × 100 9 ÷ 10 × 100 = 90%

Query Identity % ⼀致したコード ÷ 配列質問式 × 100 9 ÷ 10 × 100 = 90%
Subject Identity % ⼀致したコード ÷ 回答配列 × 100 9 ÷ 11 × 100 = 81.82%
Query Coverage % 類似領域 ÷ 配列質問式 × 100 10 ÷ 10 × 100 = 100%
Subject Coverage % 類似領域 ÷ 回答配列 × 100 10 ÷ 11 × 100 = 90.91%

類似領域 : 10
(Alignment)
・ ⾊なし : ⼀致したコード (9)
・ ⾊つき : ⼀致したコード (1)



下記の塩基配列と類似する配列を検索する

検索例

gcgtttgctcttcttcttgcg

下記のアミノ酸配列が CDR である配列を検索する

検索例

• CDR 1 : RASQGIRNYLA
• CDR 2 : AASTLQS
• CDR 3 : QRYNRAPYT



• 同じ配列でも別レコードとして収録される
ことがある
 化学修飾，側鎖の置換基が異なる配列や同位体で

置換された配列
 GenBank 更新前と更新後の配列 (GenBank 由来

の場合)

 2002 年以降の特許・雑誌由来の配列
 GenBank 由来の配列と，⽂献・特許由来の配列

が同じ場合

同主鎖の配列の検索
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登録ルールの例外

• 核酸やタンパク質の詳細情報を表⽰し，
Related Sequences ボタンをクリックする

Image Not Available
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同主鎖の配列の検索

表⽰した配列レコード
も回答に含まれる
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• 配列は，化学物質名や CAS RN®，GenBank
番号や構造，配列から検索できる

 配列の検索では，BLAST, CDR, Motif の 3 つの
プログラムを利⽤できる

• Related Sequences ボタンで同主鎖の配列
を検索できる

まとめ


